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Streszczenie zadania

Badania majg na celu znalezienie marker6w molekularnych przydatnych do opracowania
metody ustania dystansu genetycznego pomigdzy liniami kukurydzy. Wykorzystane zostang
markery RAPD i SSR, ktore beda wykazywaly wysoki stopien polimorfizmu. Na bazie
markerow RAPD zostang wytworzone nowe specyficzne markery SCAR. Uzyskany
polimorfizm DNA pozwoli na identyfikacje linii pochodzacych z réznych pul genetycznych, a
przeprowadzona analiza efektow heterozji mieszancow w zaleznosci od dystansu
genetycznego linii pozwoli na weryfikacje¢ przydatnosci opracowanych markeréw
molekularnych do oceny zréznicowania genetycznego i maksymalnego wykorzystania efektu
heterozji. Podzial materiatéw wyjsciowych kukurydzy na grupy heterotyczne na podstawie
zidentyfikowanych loci determinujacych plon umozliwi takze wykazanie relacji, jakie
zachodza pomiedzy podobienstwem molekularnym a pokrewienstwem linii. Zmiennosci te
zostang ponadto wykorzystane do proby utworzenia modelu opisujacego efekt heterozji cech
struktury plonu form mieszancowych. Materiatem badawczym beda linie wsobne
wyprowadzone z polskich materialow genetycznych i mieszance uzyskane z ich krzyzowan.
Poszukiwanie specyficznego produktu reakcji PCR powigzanego gtownie z cechami struktury
plonu i plonem przebiega¢ bedzie z wykorzystaniem wszystkich typéw markeréw. Dzigki
markerom SSR i SCAR mozliwa bedzie identyfikacja loci determinujacych plon ziarna w

odniesieniu do posiadanych materiatow badawczych.
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Cel badan

Celem badan jest znalezienie markeréw molekularnych, ktére beda mogly by¢
wykorzystane do opracowana skutecznej metody okreslania dystansu genetycznego pomigdzy
liniami kukurydzy. Wykorzystane zostang markery RAPD i SSR, ktére wykazuja wysoki
stopien polimorfizmu, sg wysoce powtarzalne ze wzgledu na budowe starteréw, a ich uzycie
jest stosunkowo niedrogie. Polimorfizm uzyskany dzigki zastosowaniu metody SSR-PCR
pozwoli na rozréznienie linii pochodzacych z réznych pul genetycznych. Analiza efektow
heterozji mieszancow w zaleznosci od dystansu genetycznego dzielacego linie biorgce udziat
w krzyzowaniach, pozwoli na weryfikacj¢ przydatnosci opracowanych markerow
molekularnych do oceny zrdznicowania genetycznego linii i maksymalnego wykorzystania
efektow heterozji U kukurydzy. Dokonany zostanie podziat linii kukurydzy na grupy
heterotyczne na podstawie zidentyfikowanych loci determinujacych plon ziarna i1 jego
podstawowe komponenty. Umozliwi to z kolei wykazanie relacji, jakie zachodzg pomiedzy
podobienstwem molekularnym, a pokrewienstwem. Zmiennosci te ponadto moga zostaé
wykorzystane do proby utworzenia modelu opisujacego efekt heterozji cech struktury plonu

form mieszancowych.
Planowany okres realizacji zadania: lata 2014-2018.
Wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania beda niezwlocznie zamieszczane na

stronie internetowej, nie pézniej niz do 15 stycznia nastgpnego roku i wyniki te sa dostgpne

nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.



